
Para el certificado de PUCE deben tener un repositorio github. Por favor, poner su nombre y el link HTTPS a su repositorio github al INICIO de esté documento colaborativo.
El repositorio debe tener por lo menos un README file. Una carpeta con datos y una carpeta con un script que incluya un pseudocódigo y por lo menos una línea de comando que realice alguna tarea (e.g abrir mis datos y extraer un estadístico). 

Ejemplo:
Daniel Chavez https://github.com/dechavezv/African_wild_dog_Project.git

Galilea Orellana https://github.com/gali-lea/Tagua.Research/tree/main/scripts
Gerardo Núñez https://github.com/GeroNunez/GenomicsR.naso.git
Joaquín Ordóñez https://github.com/Joaquin1602/Genomics.Rhinella.git
Emilio Trujillo
https://github.com/EmilioTrujillo03/SystematicsNototriche
Taryn Ghia https://github.com/taryn4/EUTHYPLOCIA
Kathy Apunte https://github.com/kathyapunte/atelopusdata
Jose Lema Alarcon https://github.com/WaukyJose/coreNLP
Franco Cabrera Fcabrera674/Drosophila (github.com)
Joseph Espín: https://github.com/ahrim01/transcript_Bothrops.git
Gianluca Mannella: https://github.com/httpgian/GenomicsDuroia.git
Manuel Alejandro Coba https://github.com/macobam/MobileElements.git

Andrea Zambrano https://github.com/andreazamc/Genomics.git
Johanna Pumisacho https://github.com/JohannaPumisacho/planetas































¡Bienvenido a Carpintería s Etherpad! 

Este panel se sincroniza a medida que escribe, de modo que todos los que vean esta página vean el mismo texto. Esto le permite colaborar sin problemas en los documentos . 

El uso de este servicio está restringido a miembros de la comunidad The Carpentries; Esto no es para uso general (para eso, pruebe https://etherpad.wikimedia.org ).  

Se espera que los usuarios sigan nuestro código de conducta : https://docs.carpentries.org/topic_folders/policies/code-of-conduct.html 

Todo el contenido está disponible públicamente bajo la Licencia de Atribución Creative Commons : https://creativecommons.org/licenses/by/4.0/ 

 -------------------------------------------------- --------------------------  

Debes descargar algunos documentos para está día.

1. Descargue el archivo soguiente https://swcarpentry.github.io/shell-novice/data/shell-lesson-data.zip  

2. Ponlo en tu escritorio y descomprímelo

 Dile a tu instructor o ayudante si tienes algún problema. Deberias terminar con una carpeta en tu escritorio llamada "shell-lesson-data".
 
 ################################################
 
 Pregunta 1- 3   https://app.sli.do/event/5YUsgBgiSBWHfMcUCEMN22  
 
 Pregunta 4-6 https://app.sli.do/event/spnJpj83jVfHWKhxcjE8oi
 
 Marina López Jácome. Día 1 
 
 ##########################AsistaneciaDuranteDía_1 ####################### ###########
 Andrea Zambrano 
 Javier Guaña Moya D1
Yerka Sagredo día1 
 Taryn Ghia día 1
 Fernando Ayala día 1
Nicolás Tinoco 
 Kathy Apunte día 1 
 José Lema Alarcón Día 1 :)
 Joseph Espín día 1
 Erika Páez V
 M. Ana Pilatasig
 Johanna Pumisacho
 Galilea Orellana Día 1
Gerardo Núñez día 1
 Joaquín Ordóñez Día 1
 Emilio Trujillo Día 1
Gianluca Manella Día 1
 Andrés Merino Viteri Día 1
 Gabriela A. Maldonado Castro Día 1
 Manuel Alejandro Coba Dia1
 ################################################## ############################
 Javier Guaña Moya Día 2
 Taryn Ghia Día2
Joseph Espín Día 2
Nicolás Tinoco Dia2
Fernando Ayala Día 2
Yerka Sagredo Día 2
Andrea Zambrano 
José Lema Alarcón Día 2 
Joaquín Ordóñez Día 2
Gianluca Mannella Dia 2
Galilea Orellana Día 2
Johanna Pumisacho->Dia2
M Ana Pialatsig Día 2
Yamileth Arteaga Día 2
Emilio Trujillo Día 2
Erika Páez Día 2
Kathy Apunte Día 2
Gabriela A. Maldonado Castro Día 2
Manuel Alejandro Coba  Dia 2
################################ Parte R - Andrés Merino ############# ####

Andrea Zambrano 
Marina López Día 2 


Ingresa al siguiente enlace y descarga + descromprime en tu escritorio el documento llamado "r-novice-inflammation-data.zip"

http://swcarpentry.github.io/r-novice-inflammation/

Gerardo Núñez Día 2
Kathy Apunte dìa 3

Rutinas Dia 3

Andrea Zambrano  Dia 3


# Remueve un objeto especifico de la memoria de R
rm ("EE")
# Remueve todos los objetos que estan en la memoria
rm (list = ls( ))

Azar1 = runif (500,0,200)
Azar1

head(Azar1)

Azar1[325]
Azar1[200:210]
Azar1[210:200]
Azar1[c(5,10,15,20)]
seq(2,500,2)
Azar2=Azar1[seq(2,500,2)]
length(Azar1)
length(Azar2)
Impares = Azar1[seq(1,500,2)]
Vec1
Vec3= Vec1[+3]
Vec3

Vec4a = Vec1[-(1:2)]
Vec4b = Vec1[3:5]
Vec4c = Vec1[-c(1,2)]
Vec4d = Vec1[-seq(1,2,1)]

# PARA BUSCAR AYUDA SOBRE UNA FUNCION
?seq
seq(1,6,0.5)
? runif
??sequence


En RStudio ir a File, Crear New Project llamado Inflamacion

list.files("data")

File1 = read.csv("data/inflammation-01.csv", header = F)
head (File1)
tail(File1)

dim (File1)

# Datos del paciente 15
File1[c(15,18,21),c(1,10,20)]
# Datos de todos los pacientes del dia 12
File1[c(1,5,10) ,c(12,20)]

summary (File1[1:10])

# Uso de la funcion apply
?apply
Promedio_Inflamacion = apply (File1, 2 ,mean)
Promedio_Paciente = apply (File1, 1 ,mean)


par(mfrow=c(2,1))

plot(Promedio_Inflamacion, xlab = "Dias", ylab="Inflamacion", type = "l",
     col="red", 
     lwd=2.5, main= "Grafico de Inflamacion")
abline(v=c(0,10,20,30,40), h=c(5,10), col="gray", lwd=0.5)
legend(11,2,"Nivel de Inflamacion", lty = 1, col="red", bty="n", cex=0.4)


plot (Promedio_Paciente, xlab = "Paciente", ylab = "Promedio Inflamacion",
      pch=19, col="darkgreen", cex=0.5, main="Promedio de Inflamacion")

# CREAR FUNCIONES PROPIAS

F_to_C = function(temp_F)
  { 
  temp_C = (temp_F - 32) * 5/9
  return(temp_C)
  }

F_to_C(100)

C_to_K = function (x) 
  {
  temp_K = x + 273.15  
  return(temp_K)
  }

C_to_K(35)

# 140F a Kelvin

C_to_K ( F_to_C(140)  )


F_to_K = function (temp_F)
  {
  XX = F_to_C(temp_F)
  YY = C_to_K(XX)
  return (YY)
  }

# FOR LOOPS

V1 = 1:10
for (i in V1) 
{
 a.1 = i + 5 
  print (a.1)
}

V2 = c("La", "Casa", "es", "Blanca")
for ( palabra in V2)
  {
  P1 = paste ("La palabra en este loop fue:", palabra, sep = " ")
  print (P1)
  }

# Loop Complejo
#Fuente de archivos
Arch1 = list.files("data", pattern = "inflammation", full.names=T)
Res.1 = c()
Nom.1 = c()
for (i in Arch1)
{
Ar.1 = read.csv(i)
An.1 = apply(Ar.1,1,mean)
P.15 = An.1[15]
Res.1 = c(Res.1, P.15)
Nom.1 = c(Nom.1, i)
print (P.15)
}

Final = data.frame(Archivo=gsub("data/","",Nom.1),Promedio = Res.1)
write.csv (Final, "Balance.final.csv", row.names = F)
pdf (Final, "Final.pdf")
dev.off()

#LOOPS IF/ELSE

TT1 = runif(20,0,100)
for (i in TT1)
{
    print (i)
    if (i >= 50) { print ("Mayor que 50")  } else { print ("Menor que 50") }
}


Kathy Apunte dìa 3
Erika Páez D3
Joseph Espin Día 3
Marina López Día 3
Gianluca Mannella D3 
Galilea Orellana Día 3
Taryn Ghia Dia 3
Johanna Pumisacho - Dia 3
Joaquín Ordóñez Dia 3
Jose Lema Alarcon Dia 3 :)
M. Ana Pilatasig Dia3
Emilio Trujillo Día 3
Gerardo Núñez Día 3
Nicolás Tinoco Dia3
Javier Guaña MOya Día 3
Yerka Sagredo Dia 3
Fernando Ayala Dia 3
Yamileth Arteaga Día 3
Manuel Alejandro Coba Dia 3
Gabriela A Maldonado Castro Día3
##############################################################################

Recursos para markdown
https://drive.google.com/drive/folders/108Cst5uyHKfSln1np3JcWC2RzdTGi7ZH?usp=share_link



##############################################################################

Para crear una cuenta en github y configurar git https://swcarpentry.github.io/git-novice/

#############################################################################

1. Ingresa tu nombre si tus datos son del tipo genéticos (RADseq, Transcriptómas, Sanger)
Taryn Ghia 4
Kathy Apunte 4
Ana Pilatasig Día 4
*****************
Andrea Z 4
Joseph ESpín 4
*********************
Franco Cabrera 4
Gabriela Maldonado 4
**********************
Emilio Trujillo 4
Gianluca Mannella 4
********************
Gerardo 4
Joaquín Ordóñez 4
*******************
Manuel Coba 4
Nicolás Tinoco 4
2. Ingresa tu nombre si tus datos son del tipo ecológicos (interacción espeices, abundancia, etc.)
Galilea Orellana 4
Johanna PUmisacho 4
*********************
Erika Páez V 4
Ana Pilatasig 4
**********************
3. Ingresa tu nombre si tus datos son  salud pública, medicina, economía (consumo antíbioticos, passwords, estado financiero)
*********************
Marina López 4
Javier Guaña  4
*****************
##################################__Día_5__###############################
La presentación está en el sigueinte link
https://docs.google.com/presentation/d/1qFwJVND4q_hwoazYAdU6krdOaWKffKKg/edit?usp=share_link&ouid=110439902505919471646&rtpof=true&sd=true



El link para configurar las llaves SSH de Github está el la pagina web del curos: Refrencias de Git/ Repositorios remotos. Aquí el link
https://swcarpentry.github.io/git-novice-es/07-github.html
##########################################################################

https://swcarpentry.github.io/gls
it-novice/07-github.html


Puerto 443:
Conexión a los puertos (443) cuando estan bloqueados los puertos:

ssh -T -p 443 git@ssh.github.com

Terminando de configurar el puerto
en .ssh/config, en consola escribir:

nano ~/.ssh/config 

Esto colocar en el archivo

#GitHub Account
Host github.com
HostName ssh.github.com
Port 443
PreferredAuthentications publickey
IdentityFile /Users/gabylu/.ssh/id_ed25519


host quien va a entrar, el puerto que uso 443 y que use la llave publica, la llave esta en (IdentifyFile /Users/gabylu/.ssh/id_ed25519)

mostrar las direcciones para enviar y recibir
 git remote -v
 origin        git@github.com:gabylumaldonado/Genomas_Completos.git (fetch)
origin        git@github.com:gabylumaldonado/Genomas_Completos.git (push)
//Sino sale con remote ir al GitHub, buscar en el repositorio en code, copiar desde SSH:
git@github.com:gabylumaldonado/Genomas_Completos.git

Luego desde consola en la carpeta del proyecto, le digo que me reconozco el puerto 443

gabylu@MacBook-Air-de-Gabriela Genomas_Completos % 
git remote set-url origin ssh://git@ssh.github.com:443/gabylumaldonado/Genomas_Completos.git

usa la rama Main:
cd
 git remote -v
 git remote set-url origin ssh://git@ssh.github.com:443/gabylumaldonado/Genomas_Completos.git
 
 git branch -M main
git push -u origin main
Ana Pilatasig 5
Joseph Espín Día 5
Javier Guaña Dia 5
Taryn Ghia Dia 5
Marina Lopez Dia 5
Nicolas Tinoco Dia 5
Emilio Trujillo Día 5
Joaquín Ordóñez Día 5
Gerardo Núñez Día 5
Galilea Orellana Día 5
Johanna Pumisacho DÍa 5
Gianluca Mannella Dia 5
Kathy Apunte dìa 5
Jose Lema Alarcon Dia 5 :)
Manuel Alejandro Coba Dia 5
Andrea Zambrano día 5
Erika Páez Día 5
Gabriela A. Maldonado-Castro

xxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxxx

Joseph Espín Día 6
Javier Guaña Día 6
Erika Páez Día 6
Ana Pilatasig 6
Galilea Orellana Día 6
Gabriela A. Maldonado-Castro
Gianluca Mannella Día 6
Emilio Trujillo Día 6
Jose Lema Alarcon Dia 6 :)
ohanna Pumisacho Día 6
Nicolás Tinoco Dia 6
Joaquín Ordóñez Dia 6
Manuel Alejandro Coba Dia 6
https://forms.gle/sLDtCgdyGdy9mV3d9



Ancestral State Reconstrucion
http://www.phytools.org/eqg2015/asr.html

https://drive.google.com/drive/folders/1UUDJzGmCB0rmHrXW19sKbkiKTQP_UaRd?usp=share_link


https://rdrr.io/cran/ape/man/read.dna.html
